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Forrás: J. Benavente, J. Mart´ınez-Costas / Virus Research 123 (2007) 105–119

szövetkontroll

ARV pozitív



10 legfontosabb, fejlesztésre érdemes téma 
(AAAP által végzett felmérés):
…

….

6. Reovírusok elleni védekezés fejlesztése



Reovírusok kártétele
Tenosynovitis

Runting-
stunting

Immunszuppresszió

Keltethetőség csökkenése

Megnövekedett takarmányfelhasználás

Hosszabb elkészülési idő
MAS

Megnövekedett antibiotikum 
használat

Tojástermelés esése



10 legfontosabb, fejlesztésre érdemes téma 
(AAAP által végzett felmérés):
…

….

6. Reovírusok elleni védekezés fejlesztése

USA- Reo okozta veszteségek

Broiler ipar: ~90 millió US$ /év 
(mortalitás és kobzások)

Pulyka: ~33 millió US$ /év



1. Vadmadarak 
szerepe

2. Saját törzsgyűjtemény 
tanulságai

3. Saját patogenitási 
vizsgálat



Forrás: https://viralzone.expasy.org/
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Forrás: https://viralzone.expasy.org/

S1σC• gazdasejthez való kötődés
• neutralizáló ellenanyagok



S1σC

Cluster 1: 
• Vakcinatörzsek jelentős része

• S1133
• 1733
• 2408…



S1σC



Reovírus jelenléte 
vadmadarakban



9:794934, 2022

• 2015-2019
• 7390 bélsárminta 



Év faj Cluster
2015 ? I
2015 vetési lúd I
2015 vetési lúd I
2015 vetési lúd I
2015 vetési lúd I
2015 galamb I
2018 csörgő réce I
2018 foltos csőrű réce I
2018 tőkés réce I
2019 vetési lúd I



nukleotid szekvencia
S1-sigmaC

50.2 - 74.5% koreai csirke izolátumok
48.5 - 53.9% vadmadár izolátumok

98.4 - 99.9% vakcina
98.6 - 99.6% kínai csirke eredetű izolátumok



• 7 napos SPF csirke-talppárnába
• Pozitív kontroll: S1133

• Lábelváltozások √
• Máj, szív, bursa, pancreas : 

kórbonctani és kórszövettani elváltozások √
• Vadmadarakban jelen lévő Reovírus 

csirkében patogén 



• 2002-2021
• Broiler-, tojó- és szülőpár-

állományokból
• S1 gén (Kant, 2003- 5 cluster)

• 34 ország

• Nem járványtani felmérés



Vizsgálatra küldött szerv
coecalis tonsilla
ízület
bursa
kevert
máj
vese
trachea
lép
bél
hasnyálmirigy
mirigyesgyomor
zúzógyomor
kloaka tampon
szemhéj
oronasal tampon

34%
20%
9%
7%
5%

54%

21%

25%

Társfertőzések



Genetikai csoportok földrajzi elterjedése

n.a.=nincs szekvenciaadat



47%

• TS=arthritis/ 
tenosynovitis

• RS=Runting-
stunting

• O= más • ND= nem 
definiált

53%

• S1 önmagában nem határozza meg a vírus patogenitását, tropizmusát



Magyarországi ARV minták



Magyarországi ARV minták



Kevert fertőzések
=

Új variánsok születésének lehetősége



Kevert fertőzések



Patogenitási vizsgálat
• Azonos országból
• Plakktisztított törzsek
• napos SPF csirke
• Fertőzés: talppárnába és szájon át
• Megfigyelési idő: 7 nap

• Mintázás: 5. és 7. napon – testben való szétterjedés 
• Kontakt állatok – terjedési képesség állományon belül 



Patogenitási vizsgálat
„A” törzs „B” törzs

Mortalitás - +

Lábelváltozások √ √

Máj + +++

Egyéb szervekben 
(makroszkópos)

- √

(szív, lép, bursa)

• ‚B’ törzs terjedési képessége 
gyengébb a mintázott szervek 
vírustartalma alapján

• ‚A’ törzs esetén minden kontakt 
állat pozitív minden mintázott 
szervéből, a vírustartalom a direkt 
fertőzött állatokéval összemérhető

• ‚B’ törzset minden kontakt állat 
felvette, de a szervezeten belül is 
lassabban szétterjedésre utal, 
hogy nagyon alacsony 
vírustartalom mellett nem minden 
mintatípus lett pozitív



Csirkepatogén reovírusok terjesztésében a 
vadmadaraknak szerepe van

Rendkívűli 
változékonyság

Sokszínű kártétel


